Nazwa przedmiotu/modutu w jezyku polskim

Inzynieria biatka

Nazwa przedmiotu/modutu w jezyku angielskim

Protein engineering

Jednostka prowadzgca przedmiot

Wydziat Biotechnologii

Kod przedmiotu/modutu
29-BT-S2-E2-1B

Rodzaj przedmiotu/modutu (obowigzkowy lub fakultatywny)
Obowigzkowy

Kierunek studiow

Biotechnologia

Poziom studiow (I lub II stopien lub jednolite studia magisterskie)

II stopien

Rok studiéw (jesli obowigzuje)
I rok

Semestr (zimowy lub letni)

Letni

10.

Forma zajec i liczba godzin
Wyktad: 15 godzin

11.

Imie, nazwisko, tytut/stopien naukowy osoby prowadzacej zajecia
Prof. dr hab. Jacek Otlewski

12.

Przedmioty wprowadzajace:

Chemia ogdlna i analityczna, metody fizyczne w biologii, struktura i funkcja biatek i
cukréw, matematyka, chemia organiczna, chemia biofizyczna, enzymologia,
biotechnologia, preparatyka biochemiczna. Student powinien wykazywac znajomosc¢
obliczen biochemicznych, analizy matematycznej, podstaw struktury biatek,
enzymologii oraz chemii organicznej.

13.

Cele przedmiotu

Zaznajomienie studenta z podstawowymi zagadnieniami z zakresu inzynierii biatka.

14.

Zaktadane efekty ksztatcenia

Po zaliczeniu przedmiotu student powinien znac¢
zagadnienia zwigzane z projektowaniem biatek o
nowych wtasnosciach, strukturami biatek,
termodynamikg biatka, oddziatywaniem biatko-biatko.

K2_WO07, K2_W09
K2_U01, K2_U04, K2_U06
K2_K02, K2_K03, K2_K06

15.

Tresci programowe

Inzynieria biatka i metody w niej stosowane. Efekty addytywne w chemii biatka.
Oddziatywanie biatko-biatko: uktad proteinaza serynowa-inhibitor biatkowy (efekty
wigzania tancuchdéw bocznych réznych aminokwasow w kieszeni specyficznosci S1),
struktura kompleksu hormon wzrostu-receptor hormonu wzrostu: skaning alaninowy,
efekty podstawien aminokwasowych. Oddziatywanie przeciwciato-antygen: struktura i
termodynamika. Zagadnienia stabilnosci biatek: efekty podstawien aminokwasowych




na strukture i stabilno$¢ lizozymu faga T4. Problem zwijania biatek: systematyczna
mutageneza barnazy i inhibitora CI-2, phi-analiza, badania metodgq wymiany H-D.
Inzynieria subtylizyny: wptyw podstawiern aminokwasowych na aktywnos¢, stabilnosé,
specyficzno$¢ proteinazy. Prezentacja biatek na powierzchni faga: metoda bibliotek
biatkowych: minimizacja struktur biatkowych, generowanie nowych aktywnosci w
biatkach.

16.

Zalecana literatura (podreczniki)

1. Perutz M, 1992, Protein structure, Freeman, New York
2. Rees AR, Sternberg MJE, Wetzel R, 1992, Protein engineering: A practical
approach, IRL Press, Oxford

3. Brooks CL, Karplus M, Pettitt BM, 1988, Proteins: A Theoretical Perspective of
Dynamics, Structure, and Thermodynamics, Wiley-Interscience

17.

Forma zaliczenia poszczegdolnych komponentéw przedmiotu/modutu, sposéb
sprawdzenia osiggniecia zamierzonych efektow ksztatcenia:

Wyktad: egzamin ustny oraz przygotowanie prezentacji na zadany studentowi temat z
literatury dotyczacy zagadnien inzynierii biatka.

18.

Jezyk wyktadowy
Polski

19.

Obcigzenie pracg studenta

Forma aktywnosci studenta Srednia liczba godzin na
zrealizowanie aktywnosci

Godziny zajec¢ (wg planu studidw) z nauczycielem:

- wyktad 15
Praca wtasna studenta np.: 1
- przygotowanie prezentacji zaliczajacej 5
Suma godzin 30

Liczba punktow ECTS 2




