1. Nazwa przedmiotu/modutu w jezyku polskim
Struktura i funkcja biatek
2. Nazwa przedmiotu/modutu w jezyku angielskim
Protein structure and function
3. Jednostka prowadzaca przedmiot
Wydziat Biotechnologii
4, Kod przedmiotu/modutu
29-BT-S2-E1-SFBI
5. Rodzaj przedmiotu/modutu (obowigzkowy lub fakultatywny)
Obowigzkowy
6. Kierunek studiow
Biotechnologia
7. Poziom studiéw (I lub II stopien lub jednolite studia magisterskie)
II stopien
8. Rok studiéw (jesli obowigzuje)
I rok
9. Semestr (zimowy lub letni)
Zimowy
10. Forma zajec i liczba godzin
Wyktad: 15 godzin
11. Imie, nazwisko, tytut/stopien naukowy osoby prowadzacej zajecia
dr hab. Matgorzata Zakrzewska
12. Wymagania wstepne w zakresie wiedzy, umiejetnosci i kompetencji spotecznych dla
przedmiotu/modutu oraz zrealizowanych przedmiotow
Znajomos¢ biochemii, biofizyki, metabolizmu biatek i cukréw, chemii organicznej
w zakresie programu studidow I stopnia na kierunku Biotechnologia
13. Cele przedmiotu
Poznanie zaleznosci pomiedzy strukturg i funkcjg podstawowych grup biatek.
14. Zaktadane efekty ksztatcenia

Nabycie rozszerzonej wiedzy w zakresie struktury i K2_WO01, K2_WO03, K2_WwW04,
funkcji biatek, znajomos¢ pojec, terminow, technik i K2_WO05, K2_U02, K2_U03,
metodyki  badawczej stosowanej w analizie| K2_U07, K2_U08, K2_KO01,
strukturalnej i funkcjonalnej biatek, znajomos$¢ | K2_KO05, K2_KO07

angielskiej terminologii i umiejetnos¢ korzystania z
polskiej i angielskiej literatury fachowej,
umiejetnos$¢ samodzielnej nauki przedstawianych na
wykfadzie zagadnien.




15.

Tresci programowe

Budowa biatek, gtéwne typy funkcjonalne biatek, aminokwasy, struktury II-, III-, IV-
rzedowe, typy oddziatywan, elementy stabilizujgce struktury biatek, efekt
hydrofobowy, zwijanie biatek, oddziatywania biatko-biatko, stabilno$¢, motywy
strukturalne i funkcjonalne, oligomeryzacja biatek, centra aktywne, elastycznos¢
biatek, miejsca wigzania, dopasowanie, biatka szkieletowe, kataliza, mechanizmy
kierowania i regulacji biatek, molekularne przetaczniki, kontrola funkcji biatek,
modyfikacje kowalencyjne, degradacja, proteoliza i sktadanie biatek, czterostopniowy
mechanizm splicingu biatek, sekwencje homologiczne, dopasowanie sekwencyjne,
motywy strukturalne i funkcjonalne, metody eksperymentalne i komputerowe analizy
funkcji biatek, sekwencje kameleonowe.

16.

Zalecana literatura (podreczniki)

1. JM. Berg, JL Tymoczko, L. Stryer, Biochemistry, Palgrave Macmillan, 2011
2. C Branden, J Tooze, Introduction to Protein Structure, Garland Publishing, 2nd ed.
3. GA Petsko, D Ringe, Protein Structure and Function, New Science Press.

17.

Forma zaliczenia poszczegolnych komponentéw przedmiotu/modutu, sposéb
sprawdzenia osiggniecia zamierzonych efektow ksztatcenia:

Wyktad: Egzamin ustny

18.

Jezyk wyktadowy

Polski

19.

Obcigzenie pracag studenta

Forma aktywnosci studenta Srednia liczba godzin na
zrealizowanie aktywnosci

Godziny zaje¢ (wg planu studidéw) z nauczycielem:

- wyktad: 15
Praca wtasna studenta:

- przygotowanie do egzaminu: 60
Suma godzin 75

Liczba punktéw ECTS 2




