Ponizej znajdujg sie tresci programowe dla wyktadu i ¢wiczen laboratoryjnych Genetyka, peten
sylabus zostanie ogtoszony przed rozpoczeciem semestru zimowego 2024/25.

Wyktad (30 godz., 3 ECTS, egzamin):

e pojecie genu w ujeciu strukturalnym, funkcjonalnym i genetycznym;

e istota zjawiska komplementacji w genetyce;

e organizacja genomow prokariotycznych i eukariotycznych;

e replikacja DNA;

e typy i rodzaje mutacji oraz mechanizmy naprawy DNA;

¢ kierunkowa presja mutacyjna, asymetria DNA i jej znaczenie;

o cechy sekwencji kodujacych i niekodujacych;

e kontrola transkrypcji i translacji;

e sposoby koordynacji pomiedzy ekspresjg genomu jadrowego i genomoéw organellowych u
organizmoéw eukariotycznych;

e ewolucyjne spojrzenie na procesy genetyczne;

e poziomy i mechanizmy kontroli gendéw u prokariontéw i eukariontow;

¢ rekombinacje genetyczne;

e genetyczna determinacja pici oraz strategie reprodukcyjne realizowane w przyrodzie;

e polimorfizm genetyczny i jego konsekwencje dla populacji;

¢ relacje miedzy chorobami infekcyjnymi, sporadycznymi i dziedzicznymi — nowotwory i choroby
prionowe;

e podtoze genetyczne proceséw odpornosciowych i réznicowania;

e problemy etyczne zwigzane z rozwojem genetyki;

¢ rola sekwencji miedzygenowych w swietle nowych odkry¢;

¢ komputerowe modelowanie niektorych zjawisk ewolucyjnych na poziomie genu, genomu i populacji.

Cwiczenia laboratoryjne (30 godz., 2 ECTS, zaliczenie na ocene):

e zasady przekazywania informacji genetycznej;

¢ prawa Mendla i odstepstwa od nich;

e chromosomowa teoria dziedziczenia;

e budowa i struktura chromosomoéw;

e genetyka Drosophila melanogaster;

o krzyzéwki genetyczne;

e dziedziczenie cech sprzezonych i zwigzanych z picig;

e genetyka Saccharomyces cerevisiae;

o testy sprawdzajace allelicznos$¢ genéw- test komplementacji;

e mapowanie gendw oraz stosowane metody w tworzeniu map gentycznych;
e dziedziczenie cytoplazmatyczne;

e Zrodta zmiennosci genetycznej;

e mutacje i ich rodzaje;

e naprawa DNA;

o charakterystyka testow wykorzystywanych do wykrywania czynnikow mutagennych;
e wstep do genetyki populaciji.



